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INTRODUCCION

La biologia de los peces marinos se considera determinante, en gran
‘medida, de los niveles de flujo génico entre poblaciones conespecificas.
Su rango de distribucién, su naturaleza peldgica o benténica, sus pautas
‘migratorias o habitos territoriales, su comportamiento reproductivo, su
capacidad dispersiva en estadios larvarios, su demograffa poblacional,
son factores que permiten predecir, con cierta fiabilidad, los niveles de
flujo génico interpoblacional.

€l peto, Acanthocybium solandr (Cuvier, 1831), se distribuye por aguas
tropicales y subtropicales del Atléntico, Pacifico e Indico, incluyendo el
Mediterréneo. Excepto en Samoa, no existe una captura industrial del
peto, dindose una pesca artesanaly depnmva (Collette & Nauen 1983).

Pontinus kuhlii (Bowdich, 1825)

MATERIALES Y METODOS

Fueron obtenidas muestras de tejido muscular de peto, Acanthocybium
Solandri, capturados por medio de actividad pesquera artesanal en aguas de

se obtuvo una ademds muestra de Madeira (N=44).

El ADN total fue extraido a partir de muestras musculares, preservadas en
etanoly refrigeracién hasta su ansliss.

Un fragmento del extremo 5 hipervariable de la regién control del ADN
mitocondrial fue amplificado con los primers L15998 y ScreF1-Pro (no pub.),
para A. solandri y P. kuhnii, respectivamente; y CSDH (Alvarado-Bremer et al
1996).

€l aislamiento de ADN, amplificacién y secuenciacién fue llevado a cabo
mediante protocolos esténdar (Quinteiro et al 2012)
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poblaci través de los valores
de Fr. Lo valores de diferenciacién entre las poblaciones de A. solandi fueron nulos y.
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Canarias (Fst = 0.00850, P= 0.32432). En el caso de P. kubli todos los valores de Fsr,

no significativos.
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La distribucién global del peto, A. solandr, con una biologia paradigmaticamente
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Tabla 2. Aniiss de AMOVA para evaluar Ia particién de la variacion entre las
ales Acanthocybi del rascacio de

profundidad, Pontinus kuhli
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