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Las microalgas continentales en las Islas Canarias han sido objeto de muy pocos estudios, a pesar
de la gran diversidad de este tipo de ambientes en el Archipiélago. En los numerosos cauces de
barrancos y presas existentes en las Islas se han aislado, conservado e identificado una gran
variedad de microalgas que se encuentran catalogadas y puesta a disposicién publica en la
coleccion de cultivos del Banco Espafiol de Algas [1]. Una biodiversidad que engloba
practicamente a todas las clases de microalgas continentales descritas y que muchas de ellas son
primeras citas para Canarias.

Tradicionalmente, el orden Chaetophorales (Chlorophyceae) sensu Wille engloba algas verdes
parenquimatosas y filamentosas, tanto ramificadas como no ramificadas, con un Unico cloroplasto
parietal por célula y que la mayoria se encuentran en ambientes dulceacuicolas, aunque se han
descrito algunas especies terrestres [2]. Son sobretodo de ambientes tropicales y subtropicales y
muchas de ellas son capaces de crecer en ambientes con alta concentracion de metales pesados

[3].

Estudios filogenéticos utilizando el 185 rDNA han puesto de manifiesto que algunos de los
caracteres taxonomicos empleados en el orden Chaetophorales a nivel de identificacion de
géneros y/o especies son insuficientes para la identificacion taxonémica y la determinacion de
relaciones evolutivas [4].

En muestreos realizados en diferentes Islas del Archipiélago Canario, se han aislado, identificado y
catalogado 22 cultivos de Chaetophorales. Estudios filogenéticos utilizando el gen nuclear que
codifica la subunidad pequefia y grande del ARN ribosomal (18S y 28S rARN), teniendo en cuenta
su estructura secundaria para la identificacion de CBC (“Compensatory Base Changes”), ha
permitido identificar, clasificar y detectar algunas singularidades en estos cultivos de microalgas.
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