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INTRODUCCION

Descripcion

El Oro de Risco (Anagyris lafifolia) es un fanerdfito de hasta 3-5 m
de altura, de tallos rugosos glabros, ramas infrincadas, hojas de
lanceoladas a estrechamente ovadas, flores grandes, amarillas
que se disponen en cortas inflorescencias axilares  (Beltrén et al.
1999, Pérez de Paz, 1975).

Estado Conservacion
Anagyris latifolia es un endemismo Canario, del cual existen unas
20 poblaciones (200 individuos). Se encuentra catalogada como
“En peligro de extincion”.

e
MATERIAL Y METODOS

Muestreo

145 individuos pertenecientes a 31poblaciones localizadas en las 4
islas donde se ha descrito el endemismo (Tenerife, La Palma, La
Gomera y Gran Canaria) fueron muestreadas y conservadas en
siicagel hasta su posterior andlisis.

RAPD

La extraccion y purificacion del ADN se llevé a cabo mediante Kit
comerciales (Nucleon Phytopure-Amersham Biosciences, QlAquick
PCR Purification-QIAGEN). Las amplificaciones se realizaron en
placas de 96 pocillos en los que se cargaron 20ngrde ADNy 24 ul de
“sopa de amplificacién”: 23 ul ReddyMix PCR Master Mix (AB-
0619/LD, AB-gene® , 0.25 ul BSA (0.4%) y 1 ul del oligonucledtido
(OPERON). Las muestras  eran sometidas a 45 ciclos de
amplificacion: 94°C (30”), 36°C (30”)y 72°C (1), seguido de 4°C
(Hold).

Los productos de amplificacion fueron separados mediante
electroforesis en geles de agarosa al 1.8%, y visualizados con luz
ultravioleta (A=302 nm). El patrén de bandeado fue inferpretado
con ayuda del software Kodak Digital Science.

Andilisis de datos

Lamatriz de datos de presencia/ausencia de bandas se infrodujo en
el softfware Transformer 3b.0 1(Caujape Castells y Baccarani Rosas,
en prep.), el cual permitio exportar esos datos a diferentes
programas donde se calculd la diversidad genética (indice de
Shanonn), el AMOVA (Arlequin-Schneider et al. 2000), andlisis de
componentes principales  (SPSS) y un dendrograma UPGMA
basado en la distancia genética de Nei 1978(NTSYS 1.32-Rohif

1988).
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A pesar de existir una alta diferenciacion genética entre las
poblaciones se observa, en general, una cierta tendencia de las
diferentes poblaciones a agruparse segun la isla de origen (Figura 1y
Figura 2).

De las cinco agrupaciones aparecidas en el dendrograma UPGMA, la
primerade ellas [ ]incluye 17 de las 21 poblaciones (81%) de la Isla
de Tenerife, ademds de la poblacién del Barranco de Los Fagundos de
La Palma (Figura 1). El segundo [®] agrupa todas las poblaciones de
Gran Canaria, que presentan una importante identidad genética
entre las mismas. El tercer grupo [ ] estd constituido por una Unica
poblacién de Tenerife (La Martela). Asociado a estos fres, aparece un
grupo mixto [@] constituido porlas tres poblaciones de La Gomera, dos
poblaciones de La Paima (Montana del Centinela y La Juncia) y dos
poblaciones de Tenerife (Bco. Guasiegre y Bco. del Rey). Finalmente, el
Ultimo grupo [©] estd formado por dos poblaciones de Tenerife (Bco.
La Fuente y Bco. Bermejo) y que constituyen las poblaciones mds
diferenciadas genéticamente de toda la especie (Figura 1).
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Figural.- Dendrograma UPGMA de las poblaciones de Anagyris latifolia
basado en la Distancia de Nei (1978). T: Tenerife. C: Gran Canaria, G: Gomera. P [iasia ‘ ‘ ‘
La Palma. Los nimeros representan diferentes agrupaciones genéticas. Entre poblaciones 2 56.739 1.825 59.68
Dentro de las poblaciones 43 53.022 1.233 40.32
Total 45 109.761 3.058
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Niveles de variabilidad genética

De las 31 poblaciones analizadas, fue la localidad de
Barranco de Tamadaya (Tenerife) la que presentd los niveles de
diversidad genética mds elevados (H=0.2385). No obstante
no se observé relacion alguna entre el tamarno muestral y el
indice de diversidad genética. Por islas, fue la isla de Tenerife la
que presentd unos niveles de diversidad genética mayores
(H=0.3323)(Tabla 1).

Grado de diferenciacion genética

El andlisis de la varianza (AMOVA) mostré un elevado y muy
significativo grado de heterogeneidad entre todas las
poblaciones y combinaciones establecidas (Tabla 2). Por islas,
la mayor divergencia se encuentra en La Paima donde las
diferencias genéticas interpoblacionales suponen mds de la
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Tabia 1. Indices de variablidad genélica (indice: de Shannon) por poblacion e isa cndzock de
Anogyis ik,

individuos de Anagyris latifolia analizados porislas.
® Gomera, ¢ GranCanaria.

mTenerife, A laPalma,

Tabla2.-  Resultado del andlisis de AMOVA entre las poblaciones de Anagyris Iatifolia.
g.d.=grados de libertad. *** p< 0.001

CONCLUSIONES Y RECOMENDACIONES

Slas poblaciones de Anagyris Iatifolia presentan una  fuerte
diferenciacion genética, la cual se hace mas patente en las
poblaciones de LaPalma.

Se observa una cierta tendencia de las poblaciones a agruparse
segun la isla de origen, especialmente las procedentes de Gran
Canariay de Tenerife.

Debido a la alta diferenciacion genética, se recomienda mantener
la separacion fisica y geogrdfica existente entre las mismas,
procurando por ello, y si asi fuese necesario, recoger muestras,
ejemplares o semillas de manera individualizada para cada
poblacién, y segun suisia de origen.

SEn el caso de tener que elegir preferencialmente unas poblaciones
sobre ofras, se deberian considerar aguellas unidades con mayores
niveles de diversidad genética; siendo para cada isla, y segun el
Indice de Shannon calculado, las poblaciones del Baranco de
Tamadayay Las Vegas en Tenerife, La Junciay Montana Centinelaen
LaPalma, y el Barranco de Guiniguada en Gran Canaria.

STambién se deben tener en cuenta las poblaciones de Barranco La
Fuente y Barranco Bermejo dada su singularidad genética en el
conjunto de la especie, y que podria albergar alelos que no estén
presentes en ofras poblaciones.
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